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СУБЪЕКТЫ
РОССИЙСКОЙ ФЕДЕРАЦИИ

ДЛЯ РАЗВИТИЯ ГЕНЕТИЧЕСКИХ 
ТЕХНОЛОГИЙ

ФЕДЕРАЛЬНАЯ НАУЧНО-ТЕХНИЧЕСКАЯ ПРОГРАММА 
РАЗВИТИЯ ГЕНЕТИЧЕСКИХ ТЕХНОЛОГИЙ

Всероссийская коллекция микроорганизмов
Пущинский научный центр биологических исследований Российской академии наук

Создана база данных ВКМ ГЕН (VKMGen) 
о нуклеотидных последовательностях ДНК 
микроорганизмов. ВКМ ГЕН содержит 
данные о более чем 3000 нуклеотидных 
последовательностях различных генов и 

полных геномов представителей микробного 
мира (бактерий, актиномицетов, архей, 
мицелиальных и дрожжевых грибов).
Информация о более 500 последовательностях 
хранится только в России.

НАУЧНЫЕ ЦЕНТРЫ 
МИРОВОГО УРОВНЯ

(

НЦМУ «Агротехнологии будущего»
Создана биоресурсная коллекция для 
сохранения генофонда видов высокоценных 
растений и сокращения импортозависимости 
в посадочном материале и плодовой 
продукции лесных ягодных растений. 
На испытательном участке высажены 
зарубежные и российские сорта голубики, 
брусники, клюквы, княженики и морошки.
На основе коллекции создается генетический 
банк в культуре in vitro с целью сохранения 
генофонда хозяйственно-ценных, редких 
и трудно размножаемых видов, сортов и форм 
ягодных растений, проведения дальнейших 
генетико-селекционных работ и ускоренного 
размножения растений.

14

ПРОГРАММА 
«ПРИОРИТЕТ-2030»

(

Белгородский государственный 
национальный исследовательский 
университет

Выявлены механизмы развития одного 
из наиболее распространённых заболеваний 
женской репродуктивной системы, связанных 
с бесплодием - эндометриоза. Современные 
исследования говорят о высокой роли 
генетических факторов в развитии 
заболевания: в 47% случаев развитие этой 
болезни определялось именно генетическими 
факторами. Учёным удалось установить 
взаимосвязь между полиморфизмами генов 
половых гормонов и риском возникновения 
эндометриоза. Всего в работе было 
идентифицировано 34 гена, проявления 
которых могут быть связаны с развитием 
заболевания. Полученные данные помогут 
повысить качество профилактики и терапии 
болезни на ранних стадиях.



15



16



17







222222222222222222222222222222222222222222222222222222000000000000000000000000000000000000000



21



22



232



24



25



26









30



31313113



32



33








